ABSTRAKT

Proteomika se zabyva hromadnym studiem proteind a jejich vlastnosti, predevsim struktury a funkce.
V mediciné byva vyuZivdna pro analyzu fungovani tkani a organ( ve zdravi a nemoci a hledani
biomarkerl. Metody zahrnuji pripravu vzorku, separacni techniky a hmotnostni spektrometrii.
ProtoZe neexistuje univerzalni metoda pro analyzu libovolného biologického vzorku, proto analytické
techniky vyZzaduji optimalizaci pro konkrétni typ vzorku a poZadované vystupy.

Cilem prace bylo vytvorit metodické postupy a vyhodnotit proteomické vysledky ve dvou vyzkumnych
rovinach: experimentdlni a klinické. Prvni ¢ast prace obsahuje experimenty vyuzivajici proteomiku
pro studium zmény proteomu plazmy v klinicky relevantnim prase¢im modelu sepse vyvolané
peritonitidou. Proteomické analyzy byly rovnéZz vychozi metodologickou strategii v experimentech
zamérenych na fyziologii ledvin a patofyziologii akutniho poskozeni ledvin v priibéhu sepse. Analyzou
biopsii ledvin byl sledovan ¢asovy pribéh zmén proteomu zplsobeny sepsi a chirurgickym zdsahem.
Ve druhé casti dizertacni prace jsou zahrnuty prace zabyvajici se biokompatibilitou mimotélnich
ocistovacich metod. Byla pfipravena metoda pro analyzu proteind interagujicich s povrchem kapilar
hemodialyzator( a s adsorbenty systému nahrady funkce jater. Analyzou protein(i adsorbovanych na
polysulfonové kapilary dialyzator( byla identifikovana aktivace komplementu jako proces vyznamny
v biokompatibilité dialyzatord.



