Abstract (CZ)

Modelové organismy jsou zasadnimi nastroji biologického vyzkumu, poskytujicimi vhled do fungovani
jinych organisml. Tento pfistup je umoznén spoleénym evolu¢nim piivodem zivych organisml a
konzervaci metabolickych a vyvojovych drah, stejné jako genetického materidlu. Vyzkum dnes vyuziva
Siroké spektrum modelovych organismil, od prokaryotickych bakterii a virti az po eukaryotické organismy,
jako jsou kvasinky, fasy a rizné mnohobunééné organismy. Mezi bézné pouzivané modely zvitat patii C.
elegans, Drosophila, Xenopus, zebti¢ka (Danio rerio), kute, mys a potkan; pro specifické Gcely se vyuzivaji
i alternativni modely, jako je medaka (Oryzias latipes).

V této praci ukazujeme potencidl medaky jako alternativniho modelu pro studium transkripéni regulace.
Zde popsané studie dokladaji, ze medaka je vynikajici modelovy organismus a v nékterych pfipadech mtze
byt pro dany vyzkum vhodnéjsi nez bézné pouzivana zebiicka.

Prvni ptipadova studie se zamétuje na vyuziti medaky pii analyze genové funkce, zejména genu Pax6, ktery
je klicovym regulatorem vyvoje oka u riznych druhti. Tento gen fidi mnoho cilovych gent nezbytnych pro
tvorbu oka, avSak jeho role béhem embryonélniho vyvoje oka mimo model mysSi zlstavd méné
prozkoumana. Medaka, ktera obsahuje tii geny pax6 (Pax6.1, Pax6.2 a Pax6.3), predstavuje vhodné&jsi
model nez zebficka pro studium téchto gend u ryb, jelikoz zebticka méa dva geny pax6./ a chybi ji gen
pax6.3. Ptitomnost genu pax6.3 u medaky poskytuje cennou moznost zkoumat evoluéni perspektivu funkce
genu Pax6.

Druha ¢ast této prace popisuje dveé nezavislé studie demonstrujici vyuziti medaky pro transgenni vyzkum.
Prvni studie vyuziva medaku ke zkoumani role genu Pitx2 a jeho enhanceru, zndmého jako asymetricky
enhancer (ASE), v epitalamu. Medaka zde umoznuje sledovani genové exprese a hodnoceni zmén po
mutagenezi ASE jiz v generaci FO. Druhd studie zkouma s vyuzitim medaky a zebficky roli a evolu¢ni
konzervaci nového enhanceru genu Pax6 s nazvem IrisE, a ukazuje tak efektivni vyuziti medaky jako
dopliitkového modelu vedle zebficky.

Zavérem tato prace zdUraziuje potencial medaky jako cenného modelového organismu, zejména pro
studium genové regulace a vyvojové biologie. Poukazem na jeji jedinecné vlastnosti a komplementaritu k
zebtiCce se prezentované poznatky priblizuji k lepS§imu porozumeéni transkripéni regulace a evolucni
genetiky obratlovci.



