Prognosticky vyznam molekularnich alteraci u détskych gliomu centralniho nervového

systému

Abstrakt

Tato disertacni prace se zabyva komplexni analyzou kohorty détskych pacientl Ié¢enych pro
gliomy nizkého stupné malignity (pLGG) v letech 1999 — 2021 na Klinice détské hematologie
a onkologie 2. Iékarské fakulty Univerzity Karlovy a Fakultni nemocnice v Motole. Cilem prace
bylo popsat molekuldrné genetické pozadi vybrané kohorty pacientt a korelovat je s klinickym
obrazem a prlbéhem onemocnéni. Prace zdlraznuje vyznam diagndzy jako syntézy vhledu
jednotlivych obor( a podtrhuje dulezZitost integrace molekularné genetického poznani do

klinické praxe.

Byla provedena detailni analyza genetickych alteraci a jejich distribuce v zdvislosti na
anatomickych lokalizacich. Vysledky ukazaly, Ze vétSina nadorl nesla fuzi KIAA1549::BRAF
nebo mutaci BRAF V600E, pficemz byly identifikovany i jiné genetické zmény véetné alteraci

v genech FGFR, NTRK, RAF, ROS a dalSich.

Vyzkum pftines| dlleZité poznatky o molekuldrné genetickém pozadi pLGG a jeho vlivu na
klinicky prabéh a lécbu. Ukazal, Ze integrace molekularné genetického vysetieni do
diagnostického procesu je klicova pro optimalizaci 1é¢ebnych strategii. Diky této praci se
oteviraji nové moznosti pro cilenou terapii a individualizovany pfistup k lécbé pacient( s

pLGG, coz by mohlo vést ke zlepSeni progndzy a kvality jejich Zivota.
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