Detekce vazebnych mist proteini a ligandt hraje klicovou roli nejen pfi porozumeéni
funkce proteint, ale také muze byt pouzita pro pocitacovy navrh 1éka. Vylepseni téchto
detekénich metod muze vést k rychlejsimu vyvoji lé¢iv. V poslednich letech bylo navrzeno
mnoho metod strojového uceni pro tuto tilohu. Dnes se transformerova architektura stala
jednim z nejvyznamnéjsich nastroji pro nebiologickd data. Jeji rozsiteni pro obrazky, tzv.
vision transformer, dosahlo srovnatelnych vysledki s nejlepsimi algoritmy. Navic 1ze tento
vision transformer rozsitit do 3D prostoru. Cilem této prace je posoudit moznosti rozsiteni
transformert do 3D prostredi pro biologicka data, konkrétné pro detekci vazebnych mist
proteint a ligandii, vyuzivajici vlastnosti mechanismu pozornosti.



