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Autorka diplomove prace si zvolila zajimave tema. V soucasne dobe vyuziva modernich
optimalizacnich metod velka fada vednich disciplm. Jedm'm z takovych vednich oboru je take
strukturni biochemie, ktera optimalizacni algoritmy aplikuje na problem skladani proteinu;
polypeptidu tvoficich fetezec aminokyselin poskladanych v 3-dimenzionalni strukturu.
Skladani samotne je fyzikalni proces, ktery podleha zakladnim fyzikalne-chemickym
zakonum a na konecny tvar polypeptidu ma vliv velke mnozstvi faktoru. Snahou strukturni
biochemie je pak efektivne a co nejpfesneji tyto faktory zohlednit a pfedpovedet tak finalni
strukturu proteinu.

Obsahu nazvu prace diplomantka venuje vhodne jen minimum prostoru a hlavni pozornost
venuje prave aplikaci optimalizacnich metod na problem skladani proteinu. Na druhou stranu
uvodni cast venovanou globalni optimalizaci redukuje pouze na velmi hruby zakladni vyvoj a
pfehled podoboru a strucny vycet pouzivanych metod. Casto pak k popisu pouziva sice
efektni, ale pro cloveka dokonale neseznaneho s tematikou globalni optimalizace bez
podrobneho vykladu spise matouci pojmy (napf. prohledavaci strategic sledovani cesty,
diverzni minorantni funkce nebo esencialni supremum uzitkove funkce). Vsechny
nestandardni pojmy by pro usnadneni ctenafi zaslouzily strucny komentaf a pfinejmensim
odkaz na vhodnou zakladni literaturu.

V uvodu nasledne kapitoly venovane pfehledu aplikaci velice pekne popisuje zname aplikace
v ekonomii, logistice, fyzice, chemii a medicine, nicmene proc se v druhe casti venuje
podrobneji pouze vyuziti v medicine a podmofske akustice neni vubec zmineno, cimz kapitola
pusobi nesourode.

V nasledujici kapitole venovane problemu skladani proteinu diplomantka ctenafe seznamuje
se zakladnimi pojmy z biochemie a nazorne za pomoci obrazku a grafu ilustruje narocnost
ulohy. V kapitole 5 pak velmi strucne objasnuje rozdil mezi dvema zakladnimi modely
(hydrofobnim-polarnim a polypeptidovym modelem). Temef polovina rozsahu cele prace je
pak venovana popisu osmi pouzivanych algoritmu k feseni uvazovane ulohy, v zaveru prace
doplnenym o strucne porovnani. Pro napln techto kapitol diplomantka zpracovala material
uctyhodneho mnozstvi zdroju. Na druhou stranu ale opet nebere v potaz, ze ctenaf nemusi byt
dokonale seznamen se vsemi uvedenymi pojmy a tak napf. cyklicky a flbrilarni peptid, ci
Markovska prochazka na hypermfizce a Boltzmanovy pravdepodobnosti pfechodu ctenafi
nejsou objasneny.

Z cele prace je citit snaha autarky co nejvice se vyhnout rigoroznim matematickym
formulacim a zustat pouze u obecneho slovniho popisu; pouze v uvodu prace je uveden sled
ctyf definic lokalniho/globalniho minima a maxima. Tento dojem je nejvice citelny v casti
venovane algoritmum, kdy veskery popis je pouze slovni, casto pak umocnen vagnimi
formulacemi, napf. ,,po nekolika opakovanich s rozumnou jistotou najdeme globalni
minimum" (str. 41) nebo ,,vyberou se nejlepsi ...(pohyby)... (na zaklade nejakych
pravdepodobnostnich pravidel)" (str. 50). Pfedevsim prave vypocetni slozitost a pamet'ova



narocnost algoritmu a jejich rychlost konvergence k feseni, z vypocetniho hlediska pro
vhodnost pouziti te dane metody na konkretni ulohy klicove faktory, pak v popisu
jednotlivych metod mnohdy nejsou uvazovany.

V uvodnich kapitolach autorka uvadi u novych pojmu take anglicky ekvivalentni nazev, coz
vyrazne usnadnuje ctenafi orientaci v citovane literature; nicmene od kapitoly 3 jiz anglicke
nazvy k pojmum neuvadi. Obrazek 5.3 (Ramachandranuv graf pro hemoglobin) je uveden bez
skaly a popisu os. Po matematicke strance zasadne nesouhlasim pouze s vetou pod vzorcem
(6.2) (str. 42), ktera je nepravdiva. Z typografickych nedostatku bych uvedl nevhodne
nahodne odsazovani odstavcu v ramci jednotlivych kapitol mezerami rozdflne velikosti,
nekonzistenci v odsazovani podkapitol na novou stranu (vyjimkou je podkapitola 5.2) a velmi
casto se opakujici mezeru i pfed carkou oddelujici vety. Dalsich typografickych chyb je
v praci s ohledem na delku textu pfijatelne mnozstvi.

Odhledneme-li od vyse zminenych nedostatku, diplomantka uspesne splnila vytyceny cil
prace seznamit ctenafe se zakladni problematikou ulohy skladani proteinu a moznostmi
vyuziti metod globalni optimalizace k feseni tohoto vypocetne narocneho problemu. Autorka
zpracovala velke mnozstvi literatury, cimz ctenafi neznalemu problematice uvedene ulohy
tato diplomova prace poskytne zakladni pfehled o doposud znamych vysledcich a umozni mu
snadno vyhledat v pfipade zajmu vhodne odborne zdroje.

Pfedlozena prace splnuje pfedpoklady kladene na diplomovou praci. Doporucuji ji proto za
praci diplomovou uznat.
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