ABSTRAKT

Infekce spojené s nemocni¢ni pééi se ve zna¢né mife podileji na mortalité a morbidité ve
zdravotnickych zafizenich. Riziko vzniku nozokomialnich infekci se vyznamné lisi u rtiznych skupin
pacientd v zavislosti na charakteru jejich primarniho onemocnéni, komorbiditach, poskytované pédi,
délce hospitalizace a také typu pouzitych diagnostickych a 1é¢ebnych postupit. Velkou roli mohou také
hrat umélé materialy jako jsou centralni zilni katetry, shunty, mocové cévky, kloubni a chlopenni
nahrady, nebo uméld plicni ventilace. Vétsina nozokomidlnich infekci je zptisobena zastupci celedi
Enterobacteriacece, c¢leny rodd Pseudomonas spp., Acinetobacter spp., nebo nékterymi
grampozitivnimi bakteriemi, zejména rody Staphylococcus spp. a Enterococcus spp. Coz je predev§im
umoznéno jejich schopnosti uchovavat a prendset riizné typy rezistenci k antimikrobnim latkam.
Identifikace a typizace téchto patogennich organisml je proto nepostradatelnym nastrojem
moderniho sledovéni infek¢nich onemocnéni v oblasti vefejného zdravi, nejen pro vhodnou a ti¢innou
lé¢bu infekci, ale i v pfipadé vyskytu epidemickych epizod. Pochopeni klondlni kontinuity mezi
vySetfovanymi kmeny je nezbytné pro uréeni zdroje a cesty $ifeni infekci, potvrzeni nebo vylouceni
epidemickych epizod, sledovani zkiiZzeného prenosu patogent souvisejicich se zdravotni péci, nebo
rozpoznani virulentnich kment. Pro tento tiéel miize byt pouzita fada jednoduchych fenotypovych
metod, jako je stanoveni minimalni inhibi¢ni koncentrace, biochemické testovani nebo serotypizace,
které vyuzivaji rozdil v morfologii, biochemické a enzymatické aktivité, nebo antigenniho slozeni
jednotlivych mikroorganismt. Kromé toho lze pouzit komplexnéjsi genotypizacni metody k zajisténi
senzitivnéjsi diferenciace kment, vy$$i urovné standardizace, reprodukovatelnosti, typizovatelnosti a
diskrimina¢ni sily ve srovnani s metodami fenotypiza¢nimi. Tyto techniky zahrnuji nejen fadu postupt
zalozenych na PCR, dasto spojenych s béznou, pulzni nebo kapilarni elektroforézou, ale také
sekvenovani, a to od sekvenovani jednotlivych gen Sangerovou metodou, aZz po naro¢nou
celogenomovou sekvenaci.

Tato dizertac¢ni prace shrnuje vysledky péti vybranych praci publikovanych v zahrani¢nich ¢asopisech
s impaktnim faktorem, pfi¢emz dvé publikace jsou prvoautorské. Prvni prace vedla k vyvoji a validaci
nové automatické techniky pro depozici bakterii a kvasinek na MALDI desticku pomoci ,mokré
depozice” do kapky 70% kyseliny mravenci. Tato automaticka depozice byla porovnavana s béznou
ru¢ni depozici pomoci dfevéného paratka, semiextrakci - bézné pouzivanou pii identifikaci kvasinek,
a ru¢ni ,mokrou depozici“. Pfi¢emz, pouziti robota MALDI Colonyst vyrazné zvysilo identifika¢ni
skoére bakterii ve srovnani s rutinnim diagnostickym procesem. Nasledujici ¢tyti publikace se zamétuji
na epidemiologii nékolika nejbéznéji se vyskytujicich karbapenemaz v Ceské republice (KPC, OXA-48,
NDM a IMP), a to bud' v ramci nemocni¢nich epidemickych epizod, nebo v rdmci jejich vyskytu po celé
republice. Konkrétné jsme se zamétili na detekci mozného $ifeni klont a sledovani cesty a zdroje jejich
pfenosu, svyuzitim fady typiza¢nich metod, jak fenotypovych, tak genotypovych, vcetné

celogenomové sekvenace.
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